
 
“Molekylær klassifikation af 
brystkræft” 

 
DBCG 
Repræsentantskabsmøde, 23.01.17, 
Rigshospitalet. 

• Maria Rossing, MD, PhD 

• Center for Genomic Medicine, GM4113, Rigshospitalet, Copenhagen 

University Hospital, Denmark 



Genomisk Medicin, RH 

ESHG 2015 Titel/beskrivelse (Sidehoved/fod) 

- sikre effektiv og præcis diagnostik og facilitere behandlingsbeslutninger  

- skal være på forkant med molekylærgenetiske analyser 

- sikre at de kliniske afdelinger har adgang til high-througput teknologier  



ESHG 2015 Titel/beskrivelse (Sidehoved/fod) 

  Diagnostisk enhed 

  Forsknings enhed 

  NGS Core Facilitet 

  Microarray Core Facilitet 

 Arvelige sygdomme  

 (cancer, endokrinologi,  

 hæmatologi) 

 Cancer diagnostik 

 Målrettet cancerbehandling 

 Mikrobio- og virologi 

Genomisk Medicin, RH 



Microarray Core Facilitet 

ESHG 2015 Titel/beskrivelse (Sidehoved/fod) 



Brystkræft; Molekylær klassifikation 

ESHG 2015 Titel/beskrivelse (Sidehoved/fod) 

 Transkriptionelle 

tumorprofiler har 

muliggjort klassificering 

af brystkræft i distinkte 

og biologisk forskellige 

subklasser 

 

 Korrelerer med kliniske 

karakteristika og 

prognose  

 “However, in clinical 

practice, the key question 

is not the separation of 

the molecularly defined 

intrinsic subtypes, but the 

discrimination between 

patients who will or will 

not benefit from particular 

therapies” 

The 14th St Gallen International Breast 

Cancer Conference (2015) 

Annals of Oncology 26: 1533–1546, 

2015 



Subtypeklassifikationsmodel på RH 

ESHG 2015 Titel/beskrivelse (Sidehoved/fod) 

 256 gener 

 6 subklasser 

 Genomisk data (incl.CNV) 

 Korrelerer med kliniske  

karakteristika og prognose 

 Robust (>3000 pt.) 

 Affymetrix platform (open) 

 ”In house” 



ESHG 2015 Titel/beskrivelse (Sidehoved/fod) 



ESHG 2015 Titel/beskrivelse (Sidehoved/fod) 



ESHG 2015 Titel/beskrivelse (Sidehoved/fod) 


